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EMENTA 

Introdução à Lógica de Programação, Aplicações de PERL e Python, Introdução ao Sistema 

Operacional Linux, Bancos de dados, Alinhamento local e global de sequências, Filogenia molecular, 

Bioinformática Forense, Análises in silico de sistemas biológicos, RNAs não codificantes, Predição de 

estruturas secundárias, Modelagem ab initio e por homologia, Alinhamento estrutural 

OBJETIVOS DA DISCIPLINA 

A disciplina de Bioinformática Avançada tem como objetivo possibilitar aos alunos um 

aprofundamento nos conhecimentos teóricos e práticos necessários para o desenvolvimento de um 

trabalho com enfoque em Bioinformática e Biologia Computacional através de uma parte teórica 

introdutória que apresentará os problemas biológicos, assim como as abordagens de Bioinformática que 

podem ser utilizadas para estudá-los e atividades práticas que consistirão em investigar os problemas 

biológicos apresentados através de abordagens computacionais e experimentais. 

 

CONTEÚDO PROGRAMÁTICO 

Introdução à Lógica de Programação  

Aplicações de PERL e Python 

Introdução ao Sistema Operacional Linux 

Bancos de dados 

Alinhamento local e global de sequências 

Filogenia molecular 

Bioinformática Forense 

Análises in silico de sistemas biológicos 

RNAs não codificantes 



Predição de estruturas secundárias 

Modelagem ab initio e por homologia 

Alinhamento estrutural 

 

METODOLOGIA 

Aulas teóricas e dinâmicas. 

AVALIAÇÃO 

Relatórios de aulas práticas e apresentação de seminários. 
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