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EMENTA

Introducdo a Logica de Programacdo, Aplicacbes de PERL e Python, Introducdo ao Sistema
Operacional Linux, Bancos de dados, Alinhamento local e global de sequéncias, Filogenia molecular,
Bioinformaética Forense, Analises in silico de sistemas bioldgicos, RNAs ndo codificantes, Predicdo de
estruturas secundarias, Modelagem ab initio e por homologia, Alinhamento estrutural

OBJETIVOS DA DISCIPLINA

A disciplina de Bioinformatica Avancada tem como objetivo possibilitar aos alunos um
aprofundamento nos conhecimentos tedricos e praticos necessarios para o desenvolvimento de um
trabalho com enfoque em Bioinformatica e Biologia Computacional através de uma parte tedrica
introdutoria que apresentara os problemas bioldgicos, assim como as abordagens de Bioinformatica que
podem ser utilizadas para estuda-los e atividades praticas que consistirdo em investigar os problemas

biol6gicos apresentados através de abordagens computacionais e experimentais.

CONTEUDO PROGRAMATICO
Introducdo a Ldgica de Programacéo
Aplicagdes de PERL e Python

Introducéo ao Sistema Operacional Linux
Bancos de dados

Alinhamento local e global de sequéncias
Filogenia molecular

Bioinformatica Forense

Analises in silico de sistemas bioldgicos

RNASs ndo codificantes




Predigdo de estruturas secundarias
Modelagem ab initio e por homologia

Alinhamento estrutural

METODOLOGIA

Aulas tedricas e dinamicas.

AVALIACAO
Relatorios de aulas praticas e apresentacdo de seminarios.
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